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Abstract 研究代表者らは、線維芽細胞由来iPS細胞 (F-iPS) と腎上皮細胞由来iPS細胞 (K-iPS)

を比較して、ゲノムワイドなDNAメチル化解析とMicroarray解析の複合解析を行った。
結果、元細胞から引き継がれるエピジェネティクスな記憶遺伝子が多いK-iPSが腎臓への分化誘導
に適していると考えられた。また、DNAメチル化と蛋白発現が一致して動く遺伝子は決して多く
ないが、いくつかの新規腎系統分化誘導因子を同定する事ができた。更に癌幹細胞のエピジェネ
ティクスな概念を検討するために、腎臓がん細胞を使ったiPS化 (リプログラミング)
を検討したが、癌の特殊性もありiPS細胞の樹立は困難であった。
The research representatives compared the fibroblast-derived iPS cells (F-iPS) and the renal
epithelial cell-derived iPS cells (K-iPS) and performed a combined analysis of genome-wide DNA
methylation analysis and Microarray analysis.
As results, K-iPS with many epigenetic memory genes inherited from the original cell was
considered to be suitable for inducing differentiation into the kidney. Also, several new renal
lineage differentiative induction factors could be identified although there are not many genes that
change DNA methylation and protein expression with match. Furthermore, iPS formation
(Reprogramming) using kidney cancer cells was examined in order to examine the epigenetics
concept of cancer stem cells, but it was difficult to establish iPS cells due to the peculiarity of
cancer.
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